中山医学院生物信息学领域的研究生招生信息
	姓名
	职称
	具体研究方向
	联系方式和主页
	个人和研究简介

	李淼新
	教授、博士生导师
	精准医学遗传学方法学研究与疾病“组学”数据挖掘分析
	电子邮件：limx54@163.com
个人主页：http://grass.cgs.hku.hk/limx/homepage/
	[bookmark: _GoBack]李淼新，中山大学引进教授和香港大学荣誉助理教授。2009年于香港大学医学院博士毕业。曾任香港大学研究助理教授，期间为香港大学培养了多名优秀的博士生和博士后研究员，主持了多项科研课题，带领团队在高通量测序数据下游整合分析和遗传统计信号后继挖掘两个领域系统性地研发了多项被国际同行熟知的分析方法和专业分析软件，如KGG（http:// grass.cgs.hku.hk/limx/kgg）、KGGSeq（http:// grass.cgs.hku.hk/limx/kggseq）等。以第一作者或通讯作者在国际一流专业期刊（如American Journal of Human Genetics, Genome Biology, Nucleic Acids Research, PLOS Genetics，Bioinformatics等）及其他SCI国际期刊发表论文23篇，（详见个人主页）。
欢迎计算机科学、统计学、生物信息学或者相关专业的同学报考本课题组的硕、博士研究生。

	李伟忠
	教授、博士生导师
	生物信息、精准医学大数据
	liweizhong@mail.sysu.edu.cn
实验室主页http://lilab.sysu.edu.cn 
	李伟忠，中山大学2016年国外引进高层次人才，中山大学中山医学院和精准医学科学中心教授、博士生导师，现任国际期刊Precision Clinical Medicine编委，广东生物信息学会副理事长，中国人工智能学会生物信息学与人工生命专委会委员；曾任欧洲生物信息研究所（EMBL-European Bioinformatics Institute，英国剑桥）生物信息学家/高级软件工程师 （2009-2016）、国际核酸联合会（INSDC）欧洲部成员，国际蛋白质联盟（UniProt）成员。已在《核酸研究》（Nucleic Acids Research)、《分子系统生物》（Molecular Systems Biology)、《美国科学院院刊》（PNAS)、《生物信息》（Bioinformatics） 等国际权威期刊发表论文二十多篇，其中专著两部，总影响因子近150，总他引SCI超 4000、Google Scholar近1万，影响广泛。担任 Nucleic Acids Research、Bioinformatics, Database (Oxford)、欧洲计算生物学大会（ISCB）等国际权威期刊和大会评审。回国后主要从事面向精准医学大数据的生物信息学研究，现主持国家重点研发计划专项课题“精准医学大数据的整合与注释”。欢迎由有志于精准医学和生物信息的、或有计算机背景的同学报考本实验室的硕士、博士研究生。实验室详细情况请参看 http://lilab.sysu.edu.cn/ 。

	王金凯
	教授、博士生导师
	生物信息学、转录组学
	电子邮件：wangjk@mail.sysu.edu.cn

主页：
http://zssom.sysu.edu.cn/Teacher/TeacherInfo.aspx?level=1&typeid=3490d724-577e-45bb-b6e2-e33cfa1d7ac4&tid=a95474aa-e49c-418b-b60b-5b797a573bca
	王金凯，中山大学中山医学院教授，博士生导师。2010年至2016年分别在美国爱荷华大学（2010~2012）和加州大学洛杉矶分校（2013~2016）Yi Xing教授实验室从事生物信息学方向博士后研究。2016年获聘中山大学引进人才。 主要研究兴趣是利用高通量测序技术结合生物信息学、基因组学和分子生物学的方法研究RNA 转录后调控的机理及其在癌症发生中的作用。目前已经以第一作者或共同第一作者身份在Nature Methods (IF: 25.3)、Cell Stem Cell (IF: 22.4)、Molecular Biology and Evolution (IF: 13.6)、Genome Biology (IF: 11.3)、Human Molecular Genetics (IF: 6.0)等杂志发表论文9篇。
欢迎生物信息学、计算机科学、统计学或者其它相关专业的同学报考本课题组的硕、博士研究生。

	杨建荣
	教授、博士生导师
	基因组学、生物信息学、系统生物学
	电子邮件：jianrong.yang@outlook.com
	杨建荣，2017年入选中组部国家重大人才计划入选者。2011至2016年于美国密歇根大学生态与进化生物学系进行博士后研究。目前作为首席负责人主持“百人计划”启动经费、国家重大人才计划入选者、国家自然科学基金面上项目等共计525万科研经费。迄今以（并列）第一作者的身份发表SCI学术论文7篇，刊登于PNAS，Molecular Systems Biology，PLoS Biology，PLoS Genetics，Molecular Biology and Evolution等高影响力期刊；共发表SCI学术论文17篇，五年影响因子共计205，影响因子共计160，SCI他引共1007次，最高单篇他引348次。研究兴趣主要在于用生物信息学方法，分析生命活动不同层次的随机现象及因而进化出现的稳健性（Robustness）特征。

	陈小舒
	教授、博士生导师
	生物信息学 分子医学 遗传学
	电子邮件:chenxshu3@mail.sysu.edu.cn
	陈小舒，2016年初入选中组部国家重大人才计划入选者。2011年至2015年在美国密歇根大学张建之教授实验室，从事博士后研究工作。2015年底获聘中山大学引进人才。    目前以第一作者或并列第一作者的身份发表具有高影响力的学术论文10余篇，分别刊登在Science 、Nat Genet 、Genome Res、PNAS、Cell Systems 、Mol. Biol. Evol. (三篇)等杂志。研究兴趣集中在运用高通量测序技术研究关键的生物学基础问题，主要包括影响各种错误率（DNA突变率，RNA转录错误率，蛋白质翻译错误率）的因素、分子层次和细胞层次的异质性的产生与演化规律、单细胞测序与精准医学的应用等等。



